
 

Supplementary  Table  1:  Frequency  of  multilocus  genotypes  (MLGs)  obtained  from  10 
microsatellite loci across 10 isolate collections of F. circinatum analysed in this study. 
 

Genotypes  Isolate collections 
  GRE10  GRE12  PAT12+18 GRE5 PAT4+6 PAT3 PATrc3 PATnii  PATniii  PATni

MLG1              2.8 

MLG2  31.9             

MLG3  1.4             

MLG4           4.2      

MLG5  1.4             

MLG6  63.9        7.7      

MLG7           12.5      

MLG8           4.2      

MLG9           3.4     12.0

MLG10        16.7 20.8 10.0      

MLG11           3.4    

MLG12                 4.0

MLG13        11.1      

MLG14           10.0      

MLG15           3.4    

MLG16     2.2          

MLG17     2.2          

MLG18     6.7          

MLG19              2.8 

MLG20              2.8 

MLG21     4.4          

MLG22     6.7          

MLG23           3.4    

MLG24                 4.0

MLG25  1.4        16.7 46.2 10.3  27.8  36.0

MLG26                 4.0

MLG27          4.2      

MLG28           16.7 10.0      

MLG29           3.4    

MLG30           3.4    

MLG31              2.8 

MLG32           10.0      

MLG33        55.6 4.2 8.3 40.0      

MLG34           10.0      

MLG35        16.7 4.2      

MLG36           4.2      

MLG37           3.4    

MLG38                 12.0

MLG39                 28.0

MLG40              2.8 

MLG41     2.2          



 

Isolates were obtained from pitch canker diseased trees of Pinus greggii at GRE10 (Demagtenberg, KwaZulu‐
Natal),  GRE12  (KwaZulu‐Natal,  Karkloof),  GRE5  (KwaZulu‐Natal,  Karkloof),  and  Pinus  patula  at  PAT12+18 
(Limpopo,  Soutpansberg),  PAT4+6  (Limpopo,  Soutpansberg),  PAT3  (Limpopo,  Soutpansberg).  Pinus  patula 
establishment  disease  trees  at  PATrc3  (Carolina,  Mpumalanga)  and  seedlings  at  PATnii  (Ngondwana,  
Mpumalanga), PATniii (Sabie, Mpumalanga) and  PATni (Tzaneen, Limpopo) 

 

MLG42           4.2      

MLG43     33.3          

MLG44     2.2          

MLG45     4.4     4.2      

MLG46     4.4     4.2      

MLG47     2.2          

MLG48           6.9    

MLG49           3.4    

MLG50           3.4    

MLG51           38.5 37.9    

MLG52           4.2      

MLG53           7.7      

MLG54           3.4  11.1 

MLG55           4.2      

MLG56              2.8 

MLG57     2.2          

MLG58     2.2     16.7      

MLG59           4.2      

MLG60           12.5      

MLG61              2.8 

MLG62              2.8 

MLG63           6.9    

MLG64              19.4 

MLG65              11.1 

MLG66           8.3 10.0    2.8 

MLG67              2.8 

MLG68     24.4     37.5 3.4  2.8 

No. of 
isolates/ 
collection 

72  45  18  24 24 10 13 29 36  25

No. of 
genotypes/ 
collection 

5  14  4  8 13 7 4 15 15  7


