
 

Supplementary Fig. A1. Overall relative abundance of fungal class on SST88 and Kariega 

rhizosphere (R), and non‐rhizosphere (NR) soil at Site A, Kariega rhizosphere (R) and non‐

rhizosphere soil at site B and Eland rhizosphere and non‐rhizosphere soil at Site C wheat 

growing area. SST88_A, SST88 rhizosphere soil at Site A; Kariega_A, Kariega rhizosphere soil 

at Site A; NR_A, Non‐ rhizosphere soil at Site A; Kariega_B, Kariega rhizosphere soil at Site B; 

NR_B, Non‐ rhizosphere soil at Site B; Eland_C, Eland rhizosphere soil at Site C; NR_C, Non‐ 

rhizosphere soil at Site C. 
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Orbiliomycetes Pezizomycetes Pezizomycotina
Pneumocystidomycetes Saccharomycetes Schizosaccharomycetes
Sordariomycetes Taphrinomycetes Agaricomycetes
Agaricostilbomycetes Atractiellomycetes Basidiomycota
Cystobasidiomycetes Dacrymycetes Entorrhizomycetes
Exobasidiomycetes Malasseziomycetes Microbotryomycetes
Pucciniomycetes Tremellomycetes Wallemiomycetes
Blastocladiomycetes Chytridiomycetes Cryptomycota
Basidiobolomycetes Fungi Kickxellomycotina
Mortierellomycotina Mucoromycotina Glomeromycetes
Monoblepharidomycetes Neocallimastigomycetes


