Figure S1: Gel images showing, 1% agarose gel of MLST PCR products: (M) Marker, NEB Fast ladder (N3238S),
(Ne) Template Negative control, of each of the seven housekeeping genes (PyrR, gIPk, Gmk, AdhP, Xpt, PTA, InfB)
for the first 5 S. simulans isolates from water buffalo.



Table S1: Raw data of MALDI-TOF identification of Staphylococcus simulans isolated from milk samples of water
buffalo and dairy cows, which were done in duplicate.

Isolate MALDI-TOF Raw data
Origin Organism Score Organism Score
(best match) (second best match)
NAS 1 Buffalo S. simulans 2.192 S. simulans 2.166
NAS 2 Buffalo S. simulans 2.208 S. simulans 2.107
NAS 3 Buffalo S. simulans 2.205 S. simulans 2117
NAS 4 Buffalo S. simulans 2.115 S. simulans 2.06
NAS 5 Buffalo S. simulans 2223 S. simulans 2.18
NAS 6 Buffalo S. simulans 2.325 S. simulans 2.152
NAS 7 Buffalo S. simulans 2.18 S. simulans 2.149
NAS 8 Buffalo S. simulans 2.25 S. simulans 2.136
NAS 10 Buffalo S. simulans 2.375 S. simulans 1.663
NAS 11 Buffalo S. simulans 2.265 S. simulans 2.199
NAS 12 Buffalo S. simulans 2.169 S. simulans 2.079
NAS 13 Buffalo S. simulans 2.092 S. simulans 2.04
NAS 14 Buffalo S. simulans 2.267 S. simulans 2.129
NAS 15 Buffalo S. simulans 2.215 S. simulans 2.168
NAS 17 Buffalo S. simulans 2.154 S. simulans 2.103
NAS 214 Bovine S. simulans 2.22 S. simulans 2.18
NAS 220 Bovine S. simulans 1.93 S. simulans 1.918
NAS 199 Bovine S. simulans 2.12 S. simulans 2.06
NAS 209 Bovine S. simulans 2.21 S. simulans 2.107
NAS 41 Bovine S. simulans 1.95 S. simulans 1.939
NAS 89 Bovine S. simulans 2.04 S. simulans 1.97

Meaning of Score Values

Range Description

2.300 ... 3.000 highly probable species identification

2.000 ... 2.299 secure genus identification, probable species identification
1.700 ... 1.999 probable genus identification

0.000 ... 1.699 not reliable identification



Data S1: The FASTA format, which is the concatenated (combined) MLST sequencing data.

>NAS-4
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTITT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTIT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT




GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-89
GATTGCTTGAATGCGTTCTTTCGCAAGTTCTACTTCATCGTTITACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTITCCACTTCITTACGTGCCTCTTTCACACGACTTTGAATCTTITCATC
TGTTTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAACCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTTGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCAATGTTACCTGCTTCTAAACTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGATGCAACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCAAATTGGAATTCACCATCGATGACAACGTCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTCGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAACGCTACTTITAGGGTCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACTGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AGTCGCCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTITTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAATGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATCGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCTGCTTGCTCTTTAGTCGCTTTACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTITCAAGTCGCGACTGAAACTTCITCGTCTITTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTAAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTITCAATTTGTTG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCCTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATACCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACCTTCAAAC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAGCTTTTCTCCACCACGATTCCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAGCGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAACACACGGTCATTTTCACCTAAAAATTCTTCGGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTATTTITCGTAAATGAATGAATATCTGTTITGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTGCTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACACGGTACTTCAAATCGATATG
CTGCCATAATGGCTGGTGCTATACCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTIT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCACCGATGTCGTACATTAATACTGCATCAATIT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCGATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACTACGCGGATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC




ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCTACTTCTTTAGGGTTTAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTAATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCGAGTCCGCCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCGCGTACACCTGATTCTTTAATTGCTTTGTAAGTTGT
GACACCTGCGCATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAGTTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCTGGTTCGAACGCTTGATCTAAT
TTCCAACGATTTGTGATTTCTTCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTTGTTTCATTAATTITCAGGTCGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAATTGCATTAAGAAGTTATTCTTAACAGCACCGCCATCTACACGAATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAATCTTGAATCATCGCTTCAACCACGTCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAAAGTAGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATGCCG
AATACTGCACCGCGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCTAGTCCGACAAATGCAGGC
ACAACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCGTAGTTTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCACGTAACCATTGAATCGCTGAACCTGAGACAAAGATA
GAACCTTCTAATGCATAATGTACTTCTCCATCTAAACCGAAAGCAATCGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAAACCACCCGTACCA
TACGTGTTTTTCACTTCCCCGCGTTCAAAGCACGCTTGTCCGAATAATGCTGCTTGCTGG
TCTCCGGCGATACCTGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTTCTTTCGCATGGTTGATTGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
ATCATCTGCTGCAACTACTAAGATAGTGATATCAGTAACTTGCGCACCACGCGCACGCAT
TGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCGTTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGTGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTAAC
AACTGCTGGGCGCTCAATTGCATCTGGATCTTCTTCTTCATCGTCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCATCAATGACAACTTCTTTTTCTACTTCTACGCCGTAATCATCAGCAATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTGATGTTAGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACGATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAGTAAGTAATTTTTTCTGGTATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTAGTTT
TTGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-11
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC



AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTITGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-220
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC



CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAATTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAAAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTITAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAAAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATACCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAATT
GATAAGTCCATAGATTCTGTTGGCAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTACA
GATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGCA
CCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGACA
TCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAACT
TTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACCG
AATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATCGCTTTGTATGTTGTG
ACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAAC
CTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAATT
TCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGAT
AAGCAGCGCCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGAA
TGTCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATAT
TCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAAC
AAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCAA
ATACTGCACCACGCGCATTTGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGTA
CCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCTG
AGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATAG
AACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAAC
CGTTATCAGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCGT
ACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCCGCTTGCTGAT
CCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTCG
CATAAATCTCACTTTTCTTTCGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACCG
TCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCATA
GTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGTG
ATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGTA
TTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTACA
ACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAAG
TCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAAC
TCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAAT
TTCTTAACGATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAATA
CCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTTT
TGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-6
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA




AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTITAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC



GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-14
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTITTACGTGCTTCITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTITGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTITAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCITCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA




CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTTCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-8
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA



TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTITAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTITGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-10
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTITTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT



AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTITGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTITTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-41
GATTGCTTGAATGCGTTCTTTCGCAAGTTCTACTTCATCGTTITACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTITCCACTTCITTACGTGCCTCTTTCACACGACTTTGAATCTTITCATC
TGTTTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAACCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC




AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTTGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGATGCAACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCAAATTGGAATTCACCATCGATGACAACGTCTITTCAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTCGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAACGCTACTTTAGGGTCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACTGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AGTCGCCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATAAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAATGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATCGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCTGCTTGCTCTTTAGTCGCTTTACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTGAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCAAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATAATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACGTCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTAAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAATAC
AAGATTTTCAGTACCCTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
TTGCATACCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGAGAAGAAACCTTCAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGACCTTGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATGC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAGCGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAACACACGGTCATTTITCACCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAATGAATGAATATCTGTTTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAATCGATATG
CTGCCATAATGGCTGGTGCGATACCTGATGCCTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCACCGATGTCGTACATTAATACTGCATCAATTIT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCGATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACTACGCGGATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCTACTTCTITAGGGTTTAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTAATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCGAGTCCGCCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCGCGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCGCATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAC
CTITTATATAATTTITTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCTGGTTCGAACGCTTGATCTAATT
TCCAACGATTTGTGATTTCTTCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCGAGAT
AAGCAGCACCTAACGCAGTTGTTTCATTAATTTCAGGTCGTTCTACTGTAATATTTTGAA
TATCTGCTTGGAATTGCATTAAGAAGTTATTCTTAACAGCACCGCCGTCTACACGAATGT
TTTTCACTTCAATACCGGAATCTTGAATCATTGCTTCAACCACGTCACGTGTTTGGTAGC
AAATAGATTCTAAAGTAGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCGA
ATACTGCACCGCGCGCATTCGCATCCCAATACGGTGTACCTAGTCCGACGAATGCAGGCA
CAACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCGTAGTTTTCAGATTCAGGTGCTG
AGTTAATCATACGCAAACCATCACGTAACCATTGAATCGCTGAACCTGAGACAAAGATAG
AACCTTCTAATGCATAATGTACTTCTCCATCTAAACCGAAAGCAATCGTTGTTAATAAAC
CGITATCAGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAAACCACCTGTACCAT
ACGTGTTTTTCACTTCCCCGCGTTCAAAGCACGCTTGTCCGAATAATGCTGCTTGCTGGT
CTCCGGCGATACCTGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTCG
CATAAATCTCACTTTTCTTTCGCATGGTTAATTGCTTCAATTGTTITGAGGCATAACACCA
TCATCTGCCGCAACTACTAAGATAGTGATATCAGTAACTTGCGCACCGCGCGCACGCATT
GTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTITTTTITGCCGTCGTTTGTG
ATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCTGCTITCACCTTGTGTCACATGTGTA
TTTCTGATTGAGTCAAGTAGTGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTAACA




ACTGCTGGGCGCTCAATTGCATCTGGATCTTCTTCTTCATCGTCGAAGTAGATATCTAAG
TCTTCTTCATCAATGACAACTTCTTTTTCTACTTCTACGCCGTAATCATCAGCAATTAAC
TCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTGATGTTAGCCATAATACCAAGTAAGAATAAT
TTCTTAACGATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAATA
CCTTCTAAGTAAGTAATTTTTTCTGGTATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTTT
TGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-5
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTITCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA




CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTTCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-1
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTITAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT




TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTITGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTITGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-209
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACGTCTITTTAAGCCTTCTGATTCAGCIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTITTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT



AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTCAAGC
CAGCTTCTTCTAAACGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTITCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATACCTGATGCTTCAACAGTITAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAGAAACCCATCTACCTITCAAGATTTITTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACTGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTITCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACTACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTITCTTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATAGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATGTCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTITTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACGATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-214
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTITTACGTGCTTCITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTITGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT




TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTITTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTITACCITTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTITAGGTGTCGGTAATTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTITCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAAAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTITAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAAAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATACCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTITAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGCAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCGCCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATGTCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTTGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTTCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCCGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTITCTITCGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTITCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACGATACTTGATGACTCAATATTCATTITTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT



TTGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-2
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTITCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA




CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTITGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTITCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP015642
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCCGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTITTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTITCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTITCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTITAAGC
CAGCTTCTITCTAATCTTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CTACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGT
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTACGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC




TTTCGCATTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
CACGCCTGCACAAGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCG
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCG
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTITCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTITCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTITTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP017428
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCCGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTITAAGC



CAGCTTCTITCTAATCTTTTACGGCCTITGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CTACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGT
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTACGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTITCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
CACGCCTGCACAAGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCG
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCG
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTTCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTITCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_LT963435
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCITTACGTGCTTCITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTITTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTITGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTITAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC




AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITACCITTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAAAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTITAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTTGGCATATTGCAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGTGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACATCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTITCTTTAGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTITCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP014016
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG



GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTITGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGGTCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTITAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTITCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTITACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGATTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTCAAGC
CAGCTTCTTCTAAACGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCCACAACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATTITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAAA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCITCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATACCTGATGCTTCAACAGTITAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTTGGCATATTGCAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTITCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTITCTTITCGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT




AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTITCATCATCGAAGTAGATGTCTAA
GTCTTCTITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_LR134264
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTITTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTITACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTITCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTITCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGITATACTCTAAAATTTCATGTGCGATACGTGTITAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGCAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGG




TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGTGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACATCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTTCTTITAGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP016157
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCCGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTITTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCTTTTACGGCCTITGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CTACTGTTTCTGCACCTGCTITGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG



CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGT
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTACGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTITCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
CACGCCTGCACAAGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCG
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCG
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTTCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTITTTC
GCATAAATCTCACTTTITCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTITTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP017430
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTITGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCCGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTITCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC




AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCTTTTACGGCCTITGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CTACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGT
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATTITTACGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
CACGCCTGCACAAGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCG
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCG
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTTCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTITGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTITCTTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCITCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_CP023497
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGGTCATCAAATATTTCTTT



GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTITAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTITCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTITACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGATTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTCAAGC
CAGCTTCTTCTAAACGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCCACAACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAAA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTITCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATACCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTTGGCATATTGCAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGC
ACCACATAAACGCCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCAGATTGAATCGCTITCTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCG
TACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTITCTTITCGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATGTCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA




CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NZ_1.5483313
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTITTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTITACCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTITCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTITCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAAAATTTCATGTGCGATACGTGTITAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGATCATITTCTCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACACGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACCAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATAGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGTCTACATGTTCTTGAATGTATITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTITAAAGTAAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATATCGACTGCGATAAC
TTTCGCATTAAATACTTTTTTGGCATATTGCAAAGCTAAGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAGACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATCGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGTGTAATACCA
AATACTGCACCACGTGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT




ACCACATAAACATCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCAGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCGAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAATCTCACTTTTCTTTAGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTITTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTITTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-199
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCCGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAAT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACGAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCTGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAGTC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCGTTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGTGAAGAAACTTTCAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTCTCTACTACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAATGGTTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTAAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAATT
GATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTACA



GATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGCA
CCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTITAGGGTTITAAAGTAACA
TCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAACT
TTAGCGTTAAATACTTTTITTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACCG
AATAAGACAAGCCATTCACCAGCGCGTACGCCTGATTCTTTAATCGCTTTGTATGTTGTG
ACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAAC
CTTTATATAATTTITTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGTTCGAAAGCTTGATCTAATT
TCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGAT
AAGCAGCACCTAACGCAGTCGTITTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATGTTTTGAA
TATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATAT
TCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAAC
AAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCGA
ATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATAAGGTGTACCGAGTCCAACAAATGCAGGCA
CCACATAAACGCCATCACTITGATTCAATACGGTITCGCATAGTTTTCAGATTCAGGTGCGG
AGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAGCCAGAGACGAAAATAG
AACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAAC
CGTTATCAGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCTGTACCGT
ACGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGAT
CCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTITCTTGTCCGAAGAAATGATAATCITTTGTITTCG
CATAAATCTCACTTTTCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACCG
TCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCATA
GTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGTG
ATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGTA
TTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTACA
ACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAAG
TCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAAC
TCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAAT
TTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTITTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAATA
CCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTTT
TGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-12
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTITTACGTGCTTCTITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTITTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTITAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTIT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTITCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG




AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTITCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTITGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-17
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCITTACGTGCTTCITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT



TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTITCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTTCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTTCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-3




GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTITGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTITTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTITTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTITTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTITCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTITGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTTAGGGTTITAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTITTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA




TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTITTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-13
GATTGCTTGAATACGTTCTTITAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCTITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTITATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGC
CAGCTTCITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCITGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTITCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTITTAATTGCTTTGTATGTTGT



GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTITTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTITGTTTTC
GCATAAACCTCACTTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTITTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTTGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTTTITCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-15
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTITTACGTGCTTCITTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTITCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTITCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTITGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT
GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTITAAGCATATCTTCAGCITGTTCTTTTGTCGCTTITGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAACTTCTTCGTCTTTCGCA
GTTGGAATATTTTITACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATCC
ACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGAC
GCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTTA
AGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTTITAGGTGTCGGTAACTCTAAATCA
TCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTTGA
ATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACACA
AGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCGC
TGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTTAAGCC
AGCTTCTTCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATACC
GACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCATT




CGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTTTCCCCTAAAAATTCTTCAGAGAT
AATGACGCGATTCGTCTITGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCATC
TGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATGC
TGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTTG
ATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTTG
ATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTTT
AACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAATT
GATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTACA
GATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGCA
CCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTTTGCGACATCCACTTCTITAGGGTTTAAAGTGACA
TCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAACT
TTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACCG
AATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCTTTAATTGCTTTGTATGTTGTG
ACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTTCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAAC
CTTTATATAATTTTTCTCTTTCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAATT
TCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGAT
AAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGAA
TATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATAT
TCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAAC
AAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCAA
ATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGTA
CCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTTTTCAGATTCGGGTGCTG
AGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATAG
AACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAAC
CGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTITACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCAT
ATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGAT
CCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCTTGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTCG
CATAAACCTCACTTTTCTTTTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTTGAGGCATAACACCG
TCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCATA
GTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTTGCCGTCATTTGTG
ATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGTA
TTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTACA
ACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTTCATCATCGAAGTAGATATCTAAG
TCTTCTTCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAAC
TCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAAT
TTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAATA
CCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTTT
TGATTATTGTTTTTCTTATGTTTGTTGTTGT

>NAS-7
GATTGCTTGAATACGTTCTTTAGCAAGTTCTACTTCATCGTTTACCACAACGTAGTCATA
AAGATTCATCATTTCCACTTCTTTACGTGCTTCTTTCACACGACTTTGAATCTTTTCGTC
TGATTCTGTACCGCGGCCGACTAAACGCTCTCTTAAGTGGTCTAAACTTGGCGGTGCTAG
GAAGATAAATAATGCATCAGGGAATTTCTTGCGTACTTGTTTCGCACCTTCAACTTCGAT
TTCTAAGAAGACATCATAGCCTTCATCCATAGTGTCTTTCACATACTGTACAGGTGTACC
GTAGTAGTTACCTACATATTCTGCATACTCAATAAATTGATCTTGTGCGATAAGTTGCTC
AAACTCTCGTTTTGTCTTGAAAAAATAATCAACGCCATCTTGTTCACCTTCACGCATTTC
ACGTGTCGTCATTGAAATTGAATATTTGTATGATGTTTTCGGATCATCAAATATTTCTTT
GCGGACAGTACCTTTTCCGACTCCAGATGGACCTGATAAGACAATTAGTAAACCTTTTTC
ATTATCCATGCCTTACGTTTAAACCTTGTAAAACAGGTCCGATTGCTTCATATCCGCCTA
AACGTTGCGCAATTTTGTAACCGATGTTACCTGCTTCTAAGCTTGGGAATACGAATACAT
TTGCGTCACCTTTAATTTGTGCATCTGGTGCTTTTTTAGCCGCCACTTCTGGAACGATTG
CTGCGTCGAATTGGAATTCACCATCGATAACAACATCTTTTAAGCCTTCTGATTCAGCTT
TTTCTTGTGCAGCTTTTGTTGCTTCCGCTACTTTTTCAACATCGTCTGATTTTGCTGAAC
CTTTTGTTGAGAAGCTTAATAATGCTACTTTAGGATCCATGCCGAAGCTTTTCGCTGTTT
TTGCACTTTCTACCGCAATTTCAGCTAAGTCTGTTGCTTCTAATGTAGGGTTGATTGCAC
AATCACCGAAAACATATTGTTCTTCGCCTTTAATCATGAAGAACACACCTGATGTTTTCG
CAACACCTGGTTTAGTTTTGATGATTTGTAGTGCTGGACGAACTGTATCGCCTGTTGAGT




GTGCAGCACCGCTGACTAGTCCTTCAGCTTTACCTGCATAAACAAGCATTGTACCGAAGT
AGTTTACATTGTTAAGCATATCTTCAGCTTGTTCTTTTGTCGCTTTGCCTTTACGACGTT
CTACAAATGCGTCTACTAATTCTGGTTTCAAGTCGCGACTAAAACTTCTITCGTCTTTCGC
AGTTGGAATATTTTTACCTACAAAGTCAGCGCGTATTGGTAATTCGCGGTGTCCGCGATC
CACTAATGTTGCTAACCCGATTTTTTGTGGTCGAGAATGTAGTAAGATTGCATCGAGTGA
CGCACGTACAGTTCGACCCGTATAAAGCACATCATCAATGATGATAACGACTTTGTCTTIT
AAGGTCTACATCAATGACATAAGACTTCTCAGACATTITTAGGTGTCGGTAACTCTAAATC
ATCTCTGAATTGCGTGATGTCTAATGTTCCTGTAGGAACACTTACGTCTTCAATTTGTITG
AATCTTCATTTGAATACGTTTCGCTAAAAATTCTCCGCGTGTTTTCACACCAAGCAACAC
AAGATTTTCAGTACCTTTGTTATACTCTAGAATTTCATGTGCGATACGTGTTAAAGTCCG
CTGCATGCCTGCATCATCTAATACAATACGCGACTTGGCAAAGCGAAGAAACTTTITAAGC
CAGCTTCTITCTAATCGTTTACGGCCTTGTTGGAAACTTTTTTCCACGACAATACCGATAC
CGACTGTTTCTGCACCTGCTTGTTCAACTAAACGATTCAAACCAAGTGCCGCATCTCCAT
TCGCTAAAAAGTCATCGATAATCAATACACGGTCATTITCCCCTAAAAATTCTTCAGAGA
TAATGACGCGATTCGTCTTGTTTTTCGTAAACGAATGAATATCTGTCTGATAAAATCCAT
CTGCCAAAGTACTTGGCTTAGCCTTCTTCGCAAAGAGACATGGTACTTCAAAACGATATG
CTGCCATAATAGCTGGCGCAATGCCTGATGCTTCAACAGTTAAGATTTTAGTGATGCCTT
GATCTTTGAACTGTTCATAAAATGTTTCGCCAATGTCATACATTAACACTGCATCAATTT
GATGGTTTAAAAACCCATCTACCTTCAAGATTTTTTCGCCAATGACGACGCCGTCTTCTT
TAACCTTCTACCTACTAGTGAACCTACAACACGAATACCGTCTAATACTAAACGTGGAAT
TGATAAGTCCATTGATTCTGTTGGTAAGCCGACTGCGACTACAGTACCGCCAGCACGTAC
AGATTCAACAGCTGCGTTGAAGGCTTGTTTAGCAACCGCTGTAACAACTGCCGCATGTGC
ACCGCCTACATGTTCTTGAATGTATTITTGCGACATCCACTTCTTITAGGGTTTAAAGTGAC
ATCTGCATCGTATTGTTTCGCAAATTCAAGTTGACTGTCATTGATGTCTACTGCGATAAC
TTTAGCGTTAAATACTTTTTTCGCATATTGTAAAGCTAGGTTTCCAAGTCCACCTAAACC
GAATAAAACAAGCCATTCACCAGCACGTACGCCTGATTCITTAATTGCTTTGTATGTTGT
GACACCTGCACATGTGATACTGCTGGCAGCTITCTGATGATAAACCATCTGGTTTTTCCAA
CCTTTATATAATTTTTCTCTITCTTTTTCATCCATTTCAGGCTCGAAAGCTTGATCTAAT
TTCCAACGGTTCGCAATTTCTGCTTTACTATCCCAGAAACCTACCGCAAGTCCTGCAAGA
TAAGCAGCACCTAACGCAGTCGTTTCATTGATTTCAGGACGTTCTACTGTAATATTTTGA
ATATCTGCTTGGAACTGCATTAAGAAGTTGTTCTTAACAGCACCACCATCTACACGGATA
TTCTTCACTTCAATACCTGAGTCTTGAATCATCGCTTCAACCACATCACGTGTTTGGTAA
CAAATAGATTCTAACGTTGCTCTGATAAAGTGTTCTTTCTCAGTCGCACGCGTAATACCA
AATACTGCACCACGCGCATTCGCATCCCAATATGGTGTACCGAGTCCAACAAACGCCGGT
ACCACATAAACACCATCACTTGATTCAATACGGTTCGCATAGTITTTCAGATTCGGGTGCT
GAGTTAATCATACGTAAACCATCTCGCAACCATTGAATAGCTGAACCAGAGACGAAAATA
GAACCTTCTAATGCATAATTCACTTCGCCATCTAAGCCGAATGCGATTGTTGTTAATAAA
CCGTTATCCGATTGAATCGCTTCTTTACCAGTGTTCATTAACATGAATCCACCCGTACCA
TATGTGTTTTTCACTTCACCACGTTCGAAGCATGCTTGTCCGAATAAGGCTGCTTGCTGA
TCCCCTGCGATTCCCGCAATCGGTACTTCITGTCCAAAGAAATGATAATCTTTTGTTTTC
GCATAAACCTCACTTITCTITTGCATGGTTAATCGCTTCAATTGTTITGAGGCATAACACC
GTCGTCTGCTGCAACCACTAAGATTGTGATATCAGTGACTTGCGCACCACGTGCACGCAT
AGTAGTGAAGGCTGCGTGTCCAGGTGTATCTAAGAAAGTGATTTTTTITGCCGTCATTTGT
GATTTGGTAAGCACCGATATGTTGTGTGATACCGCCCGCTTCACCTTGTGTCACATGTGT
ATTTCTGATTGAGTCAAGTAGCGTTGTTTTACCATGGTCAACGTGTCCCATGATTGTTAC
AACTGCTGGACGCTCAATTGCATCCGGATCTTCTTCTITCATCATCGAAGTAGATATCTAA
GTCTTCTITCGTCAATGACTACTTCTTTTTCTACTTCTACACCATAATCATCAGCGATTAA
CTCAATTGTTTCATCGTCTAATGATTGGTTAATGTTITGCCATAATACCAAGTAAGAATAA
TTTCTTAACAATACTTGATGACTCAATATTCATTTTGTCAGCTAATTCGCCAACCGTAAT
ACCTTCTAAATAAGTAATTTTTTCTGGCATTTCTTTTTTCGGTTGTTCTGGTGCTGGTTT
TTGATTATTGTITTTITCTTATGTTTGTTGTTGT




Image S1: The alignment image of concatenated (combined) MLST sequencing data.
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